
Virusverd ächtige S ympt ome tret en zun ehmend in

Rosenbestände n einer Rosensam mlung in Deutschland

auf. Es werde n Sc heck unge n, c hl orotisc he Ringflecke n,
Gel bne tz u nd Li nienmuster (A bb. 1), teilweise in

Verbindung mit Wuc hss tauchunge n und Abs terbe -
erscheinungen beobachtet.

Verschiedene Ilarv iren wie Apple mosaic virus (ApMV ),
Prunus necr otic ringspot vir us (PNRSV ), Tobacc o

streak virus (TSV ), Nepov iren wie Ras pberry rings pot

vius (RpRSV ), Ara bis mosaic virus (Ar MV) und Tobacc o

rings pot virus (TRSV) sowie das Potyv irus Rose yell ow

mos aic virus (RoY MV) wurde n als Verursacher

beschrieben (Milleza et al. 2013).

Ein weiteres be deutend es Virus, das Rosen infizie rt, ist das

Rose ros ette e marav irus (RRV). Es ist in den Ve reinigten

Staaten weit ve rb reitet und führt do rt zu beträchtlichen

Ertragseinbu ßen in sä mtlichen Bereichen de r

Rosenkultvierung (Babu et al. 2016).

Ziel dieser S tudie war, P fla nzenv iren z u de tek tiere n, die
als Verursa cher der be oba chteten Kra nkheits -
symptome an den Rosen in Frage kommen.
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• Entnahme vo n Blattp roben von 3 9 v erschie de ne n Rose ns orte n mit

virus verd ächtigen Symp tomen, da runte r Teehybriden, Klette rrosen, Floribunda

und Polyantharosen in 2016

• DAS-E LISA zur spezifischen Dete ktion von PNRSV, ApMV, TSV, RpRS V, Ar MV,
TRSV

• ACP-ELISA zum gattungspezifischen Nachweis von Potyv iren

• RT-PCR zum gattu ngspezifischen Nachweis von I larv iren (Untiveros et al. 20 10),

Nepov iren de r Su bgru ppe A un d B (Wei & Clover 2008 ), P otyv iren (Zheng et al.

2010) b zw. E marav iren (Elbeaino et al. 201 3), RRV (La ne y et al. 2011 ) und

Sequenzierung

• Vorwiegende Infektion mit Ilarviren
(PNRSV, ApMV) verschiedener
Rosensorten mit virusverdächtigen
Symptomen innerhalb der Sammlung

• Infektion mit Rose rosette emaravirus
konnte ausgeschlossen werden

• Weitere Untersuchungen zur
Identifikation des Potyvirus
notwendig

• Identifikation beteiligter Viren an
beobachteter Erkrankung der Rosen
ist Grundlage für die Entwicklung
einer geeigneten Management-
Strategie

• Nachweis von PNRSV, ApMV und Potyv iren (Tab . 1) in Rosen mit

chlorotischen Ringflecken , Schecku ng de r Blätter, Eichenblattmuste r

bzw. Wuchsdepression mittels ELISA

• Vereinzelte Det ektion von TSV (Ilarvirus) und Ar MV (Ne povirus) in

verschiedenen Rosensorten

• Identifikation von ApMV in Sort e „P elé“, PNRSV in de n

Teehyb ridrosen „Promise“, „Climbing Ne w Yorker“ un d „Pa rade “ un d

Ar MV in „Splendid Ga rland“ du rch PCR und Se quen zierun g

ausgewählter Produkte

• Viele Rosensorten mit mehreren Viren infiziert

• Kein Nac hweis des RRV (E ma ravirus), des TRSV sowie d es Rp RSV

(Nepoviren) in Rosenproben unterschiedlicher Sorten

• Kein Nachweis der getestet en Viren in meh rere n sympt omtragende n

Rosen

Abb. 1: Blatts ymptome an v erschiedenen v irusinfizierten Rosensorten der
Rosensammlung.
(A) Gelbnetz an ArMV-infizierter „Splendid Garland“; (B) Mosaik an „Refresher“ infiziert mit
ApMV, TSV bzw. Potyvirus; (C) chlorotische Linienmuster an „Parade“ infiziert mit ApMV,
PNRSV bzw. Potyvirus; (D) Intercostalchlorose an „Aristide Briand“ infiziert mit einem Ilar-

bzw. Potyvirus; (E) chlorotische Ringflecken an ApMV-infizierter „Pelé“; (F) chlorotische
Eichenblattmuster an „Climbing Mary Hart“ mit PNRSV bzw. Potyvirus-Infektion.
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Tab. 1: Übersicht zur Virusdetektion in Rose nblattproben mi t v erschiedenen
Nachweisv erfahren

1 positive Nachweise je untersuchter Probenanzahl, *nt = nicht getestet
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Schlussfolgerungen

Nepo- Ilar- Poty- Emaraviren

ELISA ArMV TRSV RpRSV PNRSV ApMV TSV Potyvirus Emaravirus

1/391 0/39 0/39 17/39 13/35 2/34 18/39 nt*

PCR NepoA NepoB Ilar 1 Ilar2 Potyvirus Emarav. RRV

2/35 0/35 9/39 4/39 0/38 0/35 0/8

Infektion mit v erschiedenen v iralen Erregern kann ursächlich für beobachtete 
Wuchsdepression bzw. Ausfälle wertvoller Rosenakzessionen sein


