Detektion des Elm mottle virus (EMoV) und
eines putativen Carlavirus in Ulmus sp.
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Einleitung

Das Elm mottle virus (EMoV) ist ein ssRNA(+) Virus aus
dem Genus der llarviren. Es ruft an Flatterulmen (Ulzus laevis)
neben chlorotischen Ringflecken und Chlorosen auch
Nekrosen und Adernaufhellungen hervor (Abb. 1). Auflerdem
konnten ca. 800 nm lange filamentése Partikel mit diesen
Symptomen in Verbindung gebracht werden, was auf eine
hindeutet (Eisold ez a/ 2014). Erste
Sequenzdaten ertkrankten  Ulmen zeigen hdchste
Nukleotididentititen zu Viren aus der Gruppe der Flexiviridae

weitere  Virusart

aus

(Rumbou e a/. 2015) und ldsst vermuten, dass es sich um ein
neues Carlavirus handelt.
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Abbildung 1: virusspezifische Symptome an Ulmenblittern aus dem Lehrgarten
A - Adernaufhellungen
C - Ringflecken, Nekrosen

B - Scheckungen
D - Ringflecken, Aufwdlbung

Ergebnisse

o Test von Blattmaterial von 93 Ulmen verschiedener Standorte (T'ab. 1)
mittels PCR-basierter Technikenauf EMoV und ein mégl. Carlavirus
®* 65 Proben positiv fiir Catlaviren = 70 %
= 5 Proben positiv fiit EMoV = 54 %
* 3 symptomfreie Proben positiv > 3,2 %
* 3 Proben positiv fir beide untersuchten Viren = 3,2 %

- Deutlich mehr Biume mit Symptomen (73,1 %) waren mit
einem vermutlichen Catlavirus infiziert, anstatt mit EMoV

Tabelle 1:  Ubersicht tiber detektierte Viren in Ulmen verschiedener Standorte

mit und ohne Symptomausprigung

Standort

Virusverdichtige

Symptome

Anzahl |[EMoV| Carla | Beide
Bidume | positiv | positiv | positiv

Chlorosen, Nekrosen,
29 3 13 2
Berlin Aufhellungen
Ohne Symptome 1 1 0 0

Chlorosen, Aufhellungen,
34 0 31 0
Lehrgarten Nekrosen, Ringflecken
Ohne Symptome 3 0 2 0

Chlorosen, blasige
20 1 16 1
Brandenburg Interkostalfelder
Ohne Symptome 0 0 0 0
Ubriges Chlorosen, Aufhellungen 6 0 3 0

Norddeutschland
Ohne Symptome 0 0
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Vorgehensweise

EProbennahme von Blattmaterial an verschiedenen Standortenj
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Abbildmg 2: schematische Ubersicht der Methoden und stellvertretende
Gel-Bilder der Ergebnisse der PCR-Untersuchungen

Fazit

5 Ulmen von 2 verschiedenen Standorten waren ausschlieBlich mit
EIm mottle virus infiziert. Das Virus wurde durch anschlieBende
Sequenzierung und einen Datenbankabgleich (blastn) eindeutig
nachgewiesen. Die Sequenzidentitit der positiv getesteten und
sequenzierten Proben liegt zwischen 98,6 % und 100 %.

Die PCR mit Primern fir ein neues Carlavirus hat bei 73,1 %der
Proben mit Symptomen ein positives Ergebnis gezeigt. Der
Standort und die Art der Symptome spielte keine Rolle.

Auch bei einigen Ulmen ohne Symptome konnten EMoV bzw.
Carlaviren detektiert werden. AuBlerdem trat bei 3 Baumen an 2
unterschiedlichen Standorten (Tab. 1) eine Mischinfektion auf.
Mehrere Bidume mit Symptomen
Ergebnisse, was auf eine weitere Infektion hindeuten kann.

zeigten keine positiven

Die Daten weisen auf die grole Bedeutung des putativen
Carlavirus fiir die Ausbildung der bisher an Flatterulme
vor allem mit EMoV assoziierten Symptome hin.
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