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Das European mountain ash ringspot-associated virus (EMARaV) ist in Ebereschen Nord- und
Mitteleuropas weit verbreitet (RoRbach et al., 2015). Neben der Eberesche wurden weitere
Wirtspflanzen aus der Gattung Sorbus identifiziert (Grimova et al., 2015; Robel et al., 2013).
EMARaV fihrt an Blattern von Sorbus-Spezies zu chlorotischen Ringflecken und
Scheckungen. Zudem wird eine Degeneration der Pflanzen durch das Virus vermutet
(Benthack et al., 2005). EMARaV besitzt ein einzelstrangiges RNA-Genom mit negativer
Orientierung. Jede der vier Komponenten kodiert fir ein Protein. Die Zuweisung von
Funktionen gelang durch Sequenzvergleiche fir drei der Proteine. Das RNA4-kodierte ps-
Protein mit einer GrofRe von 233 aa weist jedoch keine Sequenzdhnlichkeiten zu bisher
bekannten Proteinen auf. Die Analyse von 42 EMARaV Varianten verschiedener Standorte
zeigte, dass der Kernbereich des p4-Proteins zwischen Aminosdure 108-165 variabler ist als
die terminalen Bereiche, in denen vermutlich funktionelle Doméanen vorliegen (RoRbach et
al., 2015).

Fur phytopathogene Viren ist die Expression eines Transportproteins essentiell, um eine
systemische Ausbreitung in der Wirtspflanze zu gewahrleisten (Seron and Haenni, 1996).
Daher wird vermutet, dass es sich beim p4-Protein des EMARaV um ein Transportprotein
handelt.

Zur Uberprifung dieser Hypothese wurden GFP-Fusionskonstrukte erzeugt. Mittels
Agroinfiltration wurden die GFP-fusionierten viralen Proteine in Biotestpflanzen
eingebracht und dort lokalisiert. Weiterhin wurde die Dimerisierung des p4-Proteins mittels
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Hefe-Zwei-Hybrid-System untersucht. Die Dimerisierung von Transportproteinen ist zu
erwarten, sofern sie an der Ausbildung tubulérer Strukturen beteiligt sind. Neben dem
Volllangen-p4-Protein wurde die Interaktion des p4-Proteins mit dem Nucleocapsidprotein
(p3) von EMARaV in die Studie miteinbezogen. Erste Ergebnisse zur Charakterisierung des
p4-Proteins werden vorgestellt und diskutiert.
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